Zprava o vysledku zkousky #012345

Detekce SINE inzerce v SILV genu
zpUsobujici merle zbarveni

Zakaznik: Jan Novak, Dlouhd 1, 30000 Plzen, Czech Republic
Vysetfovany:

Vzorek: 21-12345

Datum pfijeti vzorku: 01.02.2021

Vysetfovany material: krev

Udaje poskytnuté zékaznikem

Jméno: Lassie DEMO

Rasa: Plemeno

Tetovaci ¢islo: 1392013

Mikrocip: 123 456 789 012 345
Registra¢ni ¢islo: REGQ12345

Datum narozeni: 1.1.2020

Pohlavi: samice

Datum odbéru: 01.02.2021

P¥i odbéru byla ovéfena identita jedince.

Vysledek: m/Mc (Mc ~ 222A)

Komentaf k vysledku

Byla testovdna pfitomnost ¢i nepfitomnost inzerce SINE v genu SILV, kterd vede k neschopnosti bunék
produkovat normalni eumelanin. Mira projevu ve fenotypu je spojena s variabilni délkou inzertované polyA
sekvence (Fetézec opakujicich se part bazi, ktery je jednou ze souéasti SINE inzerce). Cim je inzertovana polyA
sekvence delsi, tim vétsi miru projevu merle ve fenotypu lze pozorovat.

Alely lokusu merle:
« m non-merle (plvodni, bez pfitomnosti inzerce SINE)
« Mc kryptické merle (délka polyA 200 - 230 bp)
+ Mc+ kryptické merle + (délka polyA 231 - 246 bp)
+ Ma atypické merle (délka polyA 247 — 254 bp)
+ Ma+ atypické merle + (délka polyA 255 - 264 bp)
+ M merle (délka polyA 265 - 268 bp)
« Mh harlekyn merle (délka polyA 269 — 280 bp)

Existuje 28 moznych genotypld merle: m/m, m/Mc, Mc/Mc, Mc/Mc+, m/Mc+, Mc+/Mc+, m/Ma, Mc/Ma,
Mc+/Ma, Ma/Ma, m/Ma+, Mc/Ma+, Mc+/Ma+, Ma/Ma+, Ma+/Ma+, m/M, Mc/M, Mc+/M, Ma/M, Ma+/M, M/M,
m/Mh, Mc/Mh, Mc+/Mh, Ma/Mh, Ma+/Mh, M/Mh, Mh/ Mh.

Celkem 14 alelickych kombinaci zplsobuje deleci pigmentu na bilou barvu: Mc+/Ma+, Ma/Ma+, Ma+/Ma+
Mc+/M, Ma/M, Ma+/M, M/M, m/Mh, Mc/Mh, Mc+/Mh, Ma/Mh, Ma+/Mh, M/Mh, Mh/Mh.

U 8 alelickych kombinaci hrozi riziko zdravotniho postizeni: M/M, m/Mh, Mc/Mh, Mc+/Mh, Ma/Mh, Ma+/Mh,
M/Mh, Mh/Mh.

Pes muze byt i merle mozaika, tzn. mize nést nékolik typl merle alel ve svych burikdch. Ve vysledku jsou
uvedeny viechny detekované majoritni a minoritni alely v testovaném vzorku. Minoritni alely jsou uvadény v
zavorkach [].
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Metoda: SOP176-merle, fragmentacni analyza

Datum vystaveni zpravy: 06.02.2021
Datum provedeni zkousky: 01.02.2021 - 06.02.2021
Schvélila: Mgr. Martina Safrova, vedouci laboratoie
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