Swiadectwo wynikéw #012345

Detekcja insercji genu RSPO2 wptywajacej
na cechy brwi i brody lub powodujacej
niestandardowg okrywe wtosowa u wielu
ras psow

Klient: Jan Novak, Dlouha 1, 30000 Plzen, Czech Republic
Badany prébka:

Probka: 21-12345

Data otrzymania: 01.02.2021

Typ probki: krew

Informacje dostarczone przez klienta

Nazwisko: Lassie DEMO

Rasa: Plemeno

Numer tatuazu: 1392013

Mikroczip: 123 456 789 012 345

Numer rejestracyjny: REGQ12345

Data urodzenia: 1.1.2020

Pte¢: samica

Data pobrania: 01.02.2021

Tozsamos¢ zwierzecia zostata zweryfikowana.

Wynik: Na podstawie badania mutacji okreslono genotyp wt/ins

Wyjasnienie wynikow
Zbadano obecnos¢ lub brak insercji 167 bp w regionie 3'UTR genu RSPO2 wplywajacego na cechy brwi i

brody u wielu ras pséw i powodujgcego niewtasciwa siers¢ (IC) u portugalskich pséw wodnych, labradoodli i
hawanczykow.

Cechy brwi i brody sg dziedziczone w sposéb dominujacy. Oznacza to, ze pies z cechami brwi i brody jest
nosicielem insercji w RSPO2 na jednym lub obu allelach (genotypy ins/wt lub ins/ins). Pies bez znamion jest
nosicielem dwdéch oryginalnych alleli typu dzikiego (wt/wt) bez insercji w genie RSPO2.

IC u portugalskich pséw wodnych, labradoodli i hawariczykéw jest dziedziczona autosomalnie recesywnie.
Oznacza to, ze IC pojawi sie tylko u oséb, ktére odziedziczyly allel typu dzikiego od obojga rodzicow (wt/wt).
Osobniki heterozygotyczne (ins/wt) beda nosicielami bez fenotypowych objawéw IC. Osobniki z insercja w
obu allelach (ins/ins) beda miaty standardowa okrywe wiosowa. W przypadku kojarzenia dwéch nosicieli,
25% potomstwa w miocie bedzie teoretycznie miato niestandardowy typ umaszczenia, 50% bedzie
nosicielami bez ekspresji fenotypowej, a 25% bedzie miato typowy typ umaszczenia.

Metoda: SOP171-RSPO2, analiza fragmentacyjna
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Raport z wynikow badarn nie moze by¢ reprodukowany w inny sposéb niz w catosci bez zgody laboratorium.
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