
Świadectwo wyników #012345

Wykrywanie mutacji w genach FTSJ3 i GH1
związanych z MCM u sheltie

Wynik: PREVIEW RESULT LINE

Klient: Jan Novák, Dlouhá 1, 30000 Plzeň, Czech Republic
Badany próbka:
Próbka: 21-12345
Data otrzymania: 01.02.2021
Typ próbki: krew

Informacje dostarczone przez klienta
Nazwisko: Lassie DEMO
Rasa: Plemeno
Numer tatuażu: 1392013
Mikroczip: 123 456 789 012 345
Numer rejestracyjny: REGQ12345
Data urodzenia: 1.1.2020
Płeć: samica
Data pobrania: 01.02.2021
Tożsamość zwierzęcia została zweryfikowana.
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Raport z wyników badań nie może być reprodukowany w inny sposób niż w całości bez zgody laboratorium.
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Wyjaśnienie wyników

Zbadano obecność lub brak mutacji w genach FTSJ3 i GH1 związanych z mezjowersją górnych kłów (MCM) u
psów rasy sheltie. MCM jest anomalią stomatologiczną, w której górny kieł jest przesunięty do przodu w
kierunku nosa. Zmianą może być objęty jeden lub oba górne kły.

Substytucja w genie FTSJ3 i/lub insercja w genie GH1 stanowi czynnik ryzyka rozwoju MCM; stopień ryzyka
oraz sposób dziedziczenia nie są obecnie znane. Psy z wysokim ryzykiem rozwoju mezjowersji górnych kłów
mają wynik testu MCM/MCM. Psy z niskim ryzykiem mają wynik N/MCM, natomiast psy bez ryzyka MCM mają
wynik N/N.

Metoda: SOP188-MPS-canine, MPS

Data wystawienia raportu: 06.02.2021
Data przeprowadzenia testu: 01.02.2021 - 06.02.2021
Approved by: Mgr. Martina Šafrová, Laboratory Manager


