
Świadectwo wyników #012345

Wykrywanie mutacji c.189C>G w genie T
powodującej naturalnie krótki ogon u psów

Wynik: Na podstawie badania mutacji określono genotyp C/G

Klient: Jan Novák, Dlouhá 1, 30000 Plzeň, Czech Republic
Badany próbka:
Próbka: 21-12345
Data otrzymania: 01.02.2021
Typ próbki: krew

Informacje dostarczone przez klienta
Nazwisko: Lassie DEMO
Rasa: Plemeno
Numer tatuażu: 1392013
Mikroczip: 123 456 789 012 345
Numer rejestracyjny: REGQ12345
Data urodzenia: 1.1.2020
Płeć: samica
Data pobrania: 01.02.2021
Tożsamość zwierzęcia została zweryfikowana.
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Wyjaśnienie wyników

Przeprowadzono badanie w kierunku obecności lub braku mutacji c.189C>G w genie T, powodującej
naturalnie krótki ogon u psów. Cecha naturalnie krótkiego ogona jest dziedziczona w sposób autosomalny
dominujący.
   •   Psy będące nosicielami mutacji w genie T (genotyp C/G) mają naturalnie krótki ogon.
   •   Osobniki o genotypie C/C mają naturalnie długi ogon.
   •   Homozygotyczny genotyp zmutowany (G/G) jest letalny już w okresie zarodkowym z powodu ciężkiego
rozszczepu kręgosłupa (rachischisis).

Metoda: SOP188-MPS-canine, MPS, w zakresie akredytacji
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