Swiadectwo wynikéw #012345

Detekcja wariantu genu eMlocus E
wptywajgcego na umaszczenie u pséw

Klient: Jan Novak, Dlouha 1, 30000 Plzen, Czech Republic
Badany prébka:

Probka: 21-12345

Data otrzymania: 01.02.2021

Typ probki: krew

Informacje dostarczone przez klienta

Nazwisko: Lassie DEMO

Rasa: Plemeno

Numer tatuazu: 1392013

Mikroczip: 123 456 789 012 345

Numer rejestracyjny: REGQ12345

Data urodzenia: 1.1.2020

Pte¢: samica

Data pobrania: 01.02.2021

Tozsamos¢ zwierzecia zostata zweryfikowana.

Wynik: eH allel nieobecny

Wyjasnienie wynikow

Zbadano obecnos¢ lub nieobecnos¢ wariantu ¢.250G>A genu MCIR, ktéry jest wariantem e locus. Allel e
jest odpowiedzialny za umaszczenie sobolowe u amerykanskich i angielskich cocker spanieli. Ekspresja eu

innych ras nie jest wykluczona.

Hierarchia ekspresji wariantéw locus E jest nastepujaca: EMSEse

wariancie e, a nie o catym locus E.

H

> e. Ten test dostarcza informacji tylko o

Jesli allel e jest obecny w genotypie w potaczeniu z allelem EM lub E, ktéry jest dominujacy w stosunku do
niego, wynikowy fenotyp nie bedzie odzwierciedlat sable. Sable wystapi tylko wtedy, gdy allel e zostanie

pofaczony z innym allelem e lub allelem e’
Metoda: SOPAgriseq_canine, ngs, w zakresie akredytacji

Data wystawienia raportu: 06.02.2021
Data przeprowadzenia testu: 01.02.2021 - 06.02.2021
Approved by: Mgr. Martina Safrova, Laboratory Manager

www.genomia.cz, laborator@genomia.cz, tel: +420 373 749 999

Kod do weryfikacji raportu to 12AB-CD34-GENO-MIAO-EFGH. Przejdz na www.genomia.cz, aby zweryfikowac raport.
Raport z wynikow badarn nie moze by¢ reprodukowany w inny sposéb niz w catosci bez zgody laboratorium.
Wynik odnosi sie tylko do przebadanej probki w stanie, w jakim zostata przyjeta. Genomia nie odpowiada za prawidtowo$¢ danych przekazanych przez klienta.
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