Swiadectwo wynikéw #012345

Wykrywanie mutacji g.85286582delC genu
HSF4 powodujacej chorobe HC u réznych
ras psow

Klient: Jan Novak, Dlouha 1, 30000 Plzen, Czech Republic
Badany prébka:

Probka: 21-12345

Data otrzymania: 01.02.2021

Typ probki: krew

Informacje dostarczone przez klienta

Nazwisko: Lassie DEMO

Rasa: Plemeno

Numer tatuazu: 1392013

Mikroczip: 123 456 789 012 345

Numer rejestracyjny: REGQ12345

Data urodzenia: 1.1.2020

Pte¢: samica

Data pobrania: 01.02.2021

Tozsamos¢ zwierzecia zostata zweryfikowana.

Wynik: Mutacja nie zostata wykryta (N/N)

Wyjasnienie wynikow

Zbadano obecnos¢ lub brak mutacji 9.85286582delC w genie HSF4 powodujacej dziedziczng za¢me (HC) u
owczarkéw australijskich. Obecnos¢ mutacji delecyjnej jest istotnie zwigzana z rozwojem za¢my obuocznej w
réznym wieku. Ogélnie rzecz bioragc, mutacja powodujaca HC u owczarkdw australijskich jest dziedziczona w

sposob autosomalny dominujacy z niepetng penetracja. Oznacza to, ze nie wszyscy nosiciele delecji moga
miec ognisko choroby; moga by¢ zaangazowane inne czynniki genetyczne lub $rodowiskowe.

Osoby z jedng kopia delecji (N/P, tj. negatywne/pozytywne) maja okoto 17 razy wieksze ryzyko rozwoju
obuocznego HC w ciggu zycia w poréwnaniu z osobami bez mutacji delecji (N/N). Osoby heterozygotyczne
(N/P) przekazuja mutacje swojemu potomstwu.

Badanie nie wyklucza obecnosci innych, niepublikowanych mutacji w genie HSF4 lub innych genach
odpowiedzialnych za dziedziczna za¢me.

Metoda: SOP171-HC, analiza fragmentacyjna

Data wystawienia raportu: 06.02.2021
Data przeprowadzenia testu: 01.02.2021 - 06.02.2021
Approved by: Mgr. Martina Safrova, Laboratory Manager
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Kod do weryfikacji raportu to 12AB-CD34-GENO-MIAO-EFGH. Przejdz na www.genomia.cz, aby zweryfikowac raport.
Raport z wynikow badarn nie moze by¢ reprodukowany w inny sposéb niz w catosci bez zgody laboratorium.
Wynik odnosi sie tylko do przebadanej probki w stanie, w jakim zostata przyjeta. Genomia nie odpowiada za prawidtowo$¢ danych przekazanych przez klienta. 1/1



