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Wyjaśnienie wyników

Zbadano obecność lub brak insercji SINE (short interspersed nucleotide element) w genie MITF psów.
Wstawka SINE w genie MITF została wykryta tylko u psów o ekstremalnie białym umaszczeniu i u psów z
plamistym wzorem piebald (s/s). Wstawka SINE jest nieobecna w irlandzkim plamistym umaszczeniu, gdzie
białe plamy są często ograniczone do szyi i brzucha, oraz u psów bez białych plam (solid S/S).

Allel (s) powodujący skrajnie białe umaszczenie (sw) i plamistość (piebald sp) jest dziedziczony w sposób
niecałkowicie dominujący. Osobniki niosące co najmniej jeden allel s (sw lub sp) wykazują mniej białego
zabarwienia (np. wzór „trim”) niż osobniki homozygotyczne. Obecność insercji w stanie homozygotycznym
(s/s) prowadzi do skrajnego pozbawienia bieli lub cętkowania (piebald).

   •   S/S –> jednolite ubarwienie
   •   S/s –> heterozygota niosąca jeden allel z obecnością insercji SINE (sw lub sp) -> mniejszy zakres białych
plam, allele sw i sp nie są rozróżniane przez test
   •   s/s –> osobnik jest homozygotyczny dla insercji SINE –> ma ekstremalnie białe umaszczenie sw/sw lub
cętkowanie, piebald sp/sp

Metoda: SOP176-MITF-SINE, ASA-PCR
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