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Wyjaśnienie wyników

Zbadaliśmy obecność wariantów genów c.284G>T (M1), c.556_571del16 (M3), c.559_560dupGG (M4),
c.578C>T (M5) genu FGF5 wpływających na długość włosa u psów.

• W przypadku wyniku N/N - pies nie jest nosicielem żadnego wariantu specyficznego dla długich włosów -
pies jest krótkowłosy
• W przypadku wyniku N/M1, N/M3, N/M4, N/M5 - pies jest nosicielem długich włosów - pies jest krótkowłosy,
ale przy odpowiednim krzyżowaniu może dać długowłose potomstvo
• W przypadku wyniku M1/M1, M3/M3, M4/M4, M5/M5 - pies jest nosicielem dwóch identycznych wariantów
genu FGF5 - pies jest długowłosy
• W przypadku wyniku M1/M3, M1/M4, M1/M5, M3/M4, M3/M5, M4/M5 - pies jest długowłosy (heterozygota
złożona, odziedziczyła każdy wariant od innego rodzica)

Fenotyp długowłosy jest dziedziczony autosomalnie recesywnie. Psy długowłose mają takie same lub różne
warianty na obu allelach odziedziczone po obojgu rodzicach. W przypadku kojarzenia dwóch nosicieli
długich włosów, teoretycznie powstanie 25% długowłosego potomstwa. Stwierdzono heterogeniczność
alleliczną w odniesieniu do fenotypu długowłosego; psy mogą być heterozygotyczne dla różnych wariantów.

U niektórych ras nie znaleziono jeszcze wariantu przyczynowego dla fenotypu długich włosów.
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