
Świadectwo wyników #012345

Detekcja wariantów genu TYRP1 psów
(locus B) wpływających na umaszczenie u

owczarków australijskich
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Wyjaśnienie wyników

Zbadano obecność wariantów genowych c.991C>T (allel bs), c.1033_1036delCCT (allel bd), c.121T>A (allel bc)
i c.555T>G (allel baus) genu TYRP1 (locus B), odpowiedzialnych za brązowe umaszczenie i kufę u owczarków
australijskich. Jest to seria alleli locus B (Brown). Oryginalny "nie-brązowy" wariant allelu jest określany jako B.

   •   Jeśli wynik to B/B, osobnik nie ma predyspozycji do koloru brązowego.
   •   Jeśli wynik to B/bc lub B/bd lub B/bs lub B/baus, osobnik jest nosicielem koloru brązowego.
   •   Jeśli wynik to bc/bc lub bd/bd lub bs/bs lub baus/baus, osobnik jest brązowy.
   •   Jeśli w wyniku podano dwa lub więcej różnych alleli, osobnik jest albo nosicielem koloru brązowego bez
wykazywania brązowego zabarwienia (allele b są dziedziczone od jednego rodzica), albo jest brązowo
zabarwiony (allele b są dziedziczone od obojga rodziców). Nie jest możliwe określenie wynikowego genotypu
bez zbadania rodziców.

Fenotypowa ekspresja allelu b (brązowy kolor) jest dziedziczona w sposób autosomalny recesywny. Badanie
nie wyklucza istnienia innych wcześniej nieopisanych rzadkich wariantów w genie TYRP1 odpowiedzialnych
za brązowy kolor sierści lub kufy. Na wynikowy kolor osobnika ma również wpływ obecność alleli innych loci
(A, E, D, K)
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